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INTRODUCAO

O Subfilo Crustaceainclui diversas classes, dentre elas o grupo Phyllopoda (RUPPERT; BARNES, 2005), na qual
esta inserida a ordem Cladocera (ROCHA & GUNTZEL, 1999). Estes sdo 6timos indicadores troficos, habitam
principal mente ambientes aquéticos, compondo um importante grupo de zooplancton, que possui uma fungdo muito
importante na transferéncia de energia de produtores primarios para outros niveis tréficos. Em Minas Gerais foi
detectada grande riqueza de espécies de claddceros, por meio de ferramentas morfoldgicas. O Reservatério da
UHEF est4 inserido na Bacia do Rio Grande, a segunda em maior riqueza do estado (WISNIEWSK et al, 2011).
Dentre as técnicas existentes em Biologia Molecular, pode-se destacar o DNA barcode, que tem como base um
segmento do gene mitocondrial, o citocromo ¢ oxidase subunidade 1 (COI), que constitui uma ferramenta
importante na identificacdo e consequente deteccéo da biodiversidade (VERNOOY et al, 2010), considerando que
a identificacdo puramente morfologica é muito complexa para determinadas espécies, pode haver uma
subestimacdo da biodiversidade (MATZEN et al, 2011).

OBJETIVOS

Verificar a biodiversidade de espécies do grupo Cladocera, a partir da divergéncia genética da sequéncia do
marcador molecular daregi&o COI.

MATERIAL E METODOS

O estudo foi realizado com organismos coletados no Reservatdrio da UHEF, utilizando rede de plancton (malha de
68 pum). Posteriormente realizou-se a extragcdo de DNA, seguida das reagtes de PCR para amplificacdo da regido
COl. As amostras foram sequenciadas na empresa Genomic-Engenharia Molecular. As sequéncias foram
analisadas em programas de bioinformética (MEGA 5.0) e comparadas com as sequéncias ja depositadas no BOLD
(http://mvww.boldsystems.org/) para o estabel ecimento da diversidade genética.

RESULTADOS

O tamanho do fragmento amplificado da regido COI foi de aproximadamente 650 pares de base para as espécies
Diaphanosoma spinulosum, Ceriodaphnia dubia e Ceriodaphnia silvestrii, isoladas do Reservatério da UHEF.
Apobs a andlise das sequéncias verificou-se uma divergéncia genética de 3,4 a 32,2% entre D. spinulosum e as
outras quatro espécies do mesmo género, ja depositadas no BOLD (GQ924684; EU702159; EU702145). Para o

1



X1 Congresso de Ecologia do Brasil, Setembro 2013, Porto Seguro - BA

género Ceriodaphnia as duas sequéncias obtidas da regido COI foram comparadas com as sequéncias das seis
espécies existentes no BOLD, até o momento. A divergéncia genética encontrada entre C. dubia (isolado brasileiro)
e C. silvestrii foi de 17,2%, entre C. dubia (isolado brasileiro) e 4 isolados de C. cf laticaudata (JN233855;
EU702040; EU702039; EU702038) foi de 2,5 e 2,8% e entre C.dubia (isolado brasileiro) e dois isolados de C.
dubia (EU702083; EU702070) foi de 12,1 e 11,7%. Ja a divergéncia obtida entre C. laticaudata (EU702084) e os 4
isolados de C. cf laticaudata foi de 23,2 e 23,4%.

DISCUSSAO

Com relacdo ao género Diaphanosoma as divergéncias genéticas estéo de acordo com o esperado para espécies
diferentes, que devem ser superiores a 3% para COl (HEBERT et al, 2003). Para 0 género Ceriodaphnia a grande
divergéncia genética encontrada entre C. laticaudata e os trés isolados de C. cf |aticaudata indica que esta Ultima
esta erroneamente identificada e que a taxonomia desses individuos precisa ser revista. O isolado brasileiro de C.
dubia exibe elevada divergéncia genética se comparado com os dois isolados de C. dubia (um do México e outro
do Canadd), mostrando que este isolado ndo deveria ter sido identificado como tal. Além disso, este isolado
apresenta baixa divergéncia genética com os trés isolados de C. cf laticaudata, valores estes condizentes com o
status da mesma espécie (HEBERT et al, 2003). Estes dados reforcam que a regido COIl pode ser utilizada como
importante ferramenta para acessar a biodiversidade destes organismos, mostrando que alguns isolados devem ter
sua taxonomia revisada, para conhecimento real da biodiversidade de Cladocera tanto do Reservatorio da UHEF,
guanto em escala global.

CONCLUSAO

A andlise da regido COI de isolados de Cladocera da UHEF possibilitou a diferenciacéo de 5 espécies de
Diaphanosoma e 8 isolados de Ceriodaphnia, incluindo espécies distintas que necessitam de revisao taxonémica,
gue é extrema importancia para determinagdo da sua funcdo no ambiente e consequente preservagao.
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